Annexe

Au cours des nombreux cycles cellulaires, 'ADN est T T
capable de se répliquer a lidentique grdce a une i‘ig;\g Eubstiion
enzyme : I'ADN polymérase ce qui confére une certaine I NN
stabilité de linformation génétique au cours des :
générations cellulaires. Pourtant, la molécule d'ADN
nest pas immuable et elle posséde une relative ';'I'I'I"I" m
instabilité. Celle-ci peut subir des mutations, c'est-a- 3z 2 T AATC Deletion
dire une modification de la séquence de nucléotides diiis e
donc une modification de I'information génétique.
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Pour étudier les mutations, on utilise une souche de levures unicellulaires (sur les
photos, chaque petit tat, est une colonie de levures, c'est-a-dire des millions de
levures issues de la division d'une seule levure).

Expérience: on étale sur un milieu nutritif dans un environnement contrélé, sans
aucun agent extérieur, des levures toutes de couleur rouge. Apres une semaine, on
compte le nombre de colonies, voici les résultats.

Nombre total de colonies De couleur rouge De couleur blanche
475 473 2
Document n°2 : la fréquence des mutations

o Les étapes de la correction
Doc n°3 : Enzymes d'une erreur d’appariement

réparatrices de I'ADN ,—_z,ape 4 détection du mauvais
appariement

Lors de la réplication de la *& ¢ Jdidi l I' ' ' l

molécule d'ADN, I'ADN polymérase

reconstitue a lidentique le 2°™ ccupure & quélques
. ' .. . nuciéatides en amont
brin d'ADN, mais il peut y avoir des Etape 2 du mauvais appariement

erreurs. Cependant les cellules — T - T
sont équipées de '"systémes de

réparation”, capables de détecter -L-l- e -E—'- C whim © -ﬂ-.l-.l- e

ces erreurs et de les corriger. Ces sk Tk
systémes sont constitués Etape 3 TTTTT ;*;15;2;;93‘:;;3;“;&&'
d'enzymes (appelées
endonucléases). On en connait 130 M c TT - I l e ' '
chez I'Homme. AR o il c di o odldi © i B c

Méme si ces enzymes sont tfrés
H F ] XN Y] synifesa de L portipn manguanie

efficaces, leur fiabilité n'est pas Eiapeq o TAG DO NRSraGS

totale et si I'erreur au niveau de la

molécule d/ADN riest pas réparée, T -rrrr-rr-r:r 1-1"
I'ADN portera alors une mutation. u m C. ol




brin néoforme

i Séquence conforme

Enzyme Fonction

XPC et XPE Reconnaissance de la structure spatiale anormale de I'ADN a
I'endroit de la lésion

XPB et XPD | Séparation des deux brins de |"’ADN

XPA Reconnaissance du brin d'ADN a réparer

XPF Coupure du brin d'’ADN en amont de la lésion

XPG Coupure du brin d'ADN en aval de la lésion




