ANNEXE

Document n°1: Production des anticorps circulants

Les anticorps circulants ne sont produits qu'aprés rencontre des lymphocytes B avec un antigéne présent
dans

I'organisme.

Ily a alors sélection et activation des lymphocytes B spécifiques de cet antigene.

Ils se différencient ensuite en plasmocytes qui vont produire et libérer les anticorps circulants dans le sang et
lalymphe.

Les anticorps vont ensuite se fixer sur les antigénes dont ils sont spécifiques et le neutraliser en

formant uncomplexe immun.
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Document n°2 : Principe de la méthode d'Ouchterlony

C’est I'immunodiffusion sur gel : les solutions déposées dans les puits creusés dans le gel diffusent de fagon homogéne dans
toutes les directions autour du puits. Deux auréoles de diffusion peuvent donc entrer en contact lorsqu’elles ont
suffisamment progressé.

Cette zone de contact reste invisible s’il n’y a pas de réaction entre les deux solutions. Quand il y a réaction entre les
solutions, il se forme un arc de précipitation visible a I’ceil nu. Celui-ci est dd a I'interaction entre de nombreux anticorps et
les antigénes spécifiques, entrainant la formation d’un complexe immun.
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#Document 3: La variabilité des chaines lourdes et légéres des anticerps
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Document 4 : Comparaison sur Anagene de portions de chaines lourdes et légéres d’un méme anticorps puis de 4
anticorps différents
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b — Comparaison des séquences
polypeptidiques de différents anticorps.
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# Comparaison avec alignement
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